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Analyse bayésienne des données de résistance a la colistine collectées au
sein du RESAPATH

Sujet détaillé du stage

La découverte en 2015 du support plasmidique de la résistance a la
colistine a profondément modifié I’appréhension de cet antibiotique,
désormais considéré comme requerant un usage particulierement
prudent, et vis-a-vis duquel la résistance bactérienne est désormais
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largement étudiée [1]. Des données existent en France depuis 2002,
issues des antibiogrammes réalisés par les laboratoires de diagnostic
vetérinaires transmettant leurs données au RESAPATH. Ces données
correspondent & une mesure tres imparfaite de la sensibilité bactérienne,
la méthode de diffusion en milieu gélosé utilisée n’apportant pas un
résultat fiable et aisement interprétable. 1l serait néanmoins aujourd’hui
précieux d’analyser I’ensemble des données collectées au sein du
RESAPATH afin d’attester finement de 1’évolution de la résistance, les
données suggérant son augmentation au cours des années 2000 suivie de
sa diminution [2]. Caractériser ces évolutions dans les différentes
productions animales permettra notamment leur mise en relation avec les
données correspondantes d’usage de la colistine, afin de rechercher un
possible lien statistique temporel et concourra a mieux comprendre
I’évolution de la résistance et sa possible maitrise.

Il est pour cela nécessaire d’estimer une proportion annuelle d’isolats
non-sensibles en prenant en compte toutes les sources d’incertitude, liées
notamment au caractére tres imparfait de la méthode utilisée. Les
modeles de mélange constituent une approche intéressante pour cela [3]
et sa mise en ceuvre par inférence bayésienne permet la prise en compte
de données issues de plusieurs tests, avec leur imperfection [4].

Le projet vise a permettre 1’analyse, I’interprétation et 1’exploitation de
données originales en Europe que constitue I’historique des données du
RESAPATH, afin de caractériser 1’évolution de la sensibilité des isolats
cliniques d’Escherichia coli vis-a-vis de la colistine. Une approche
bayésienne sera pour cela mise en ceuvre pour modéliser les données
collectées au sein du RESAPATH tout en prenant en compte des
données connexes disponibles informatives d’une part sur la co-
distribution des CMI et diamétres pour des souches de statut connu et
d’autre part sur la variabilité inter-laboratoires de la méthode des
diameétres.
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